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M-2       :ATGCGCTGTGGACCCCTGTATCGATTCCTGTGGCTTTGGCCCTATCTGTCTTACGTGGAG  
           ************************************************************ 

      Pro       Lys 
A-1     61:    GTGCCTATCCAGAAAGTCCAGGATGACACCAAAACCCTCATCAAGACAATTGTCACC 120 
M-1       :GCTGTGCCCATCCGCAAGGTCCAGGATGACACCAAAACCCTCATCAAGACAATTGTCACC  
M-2       :GCTGTGCCCATCTGCAAGGTCCAGGATGACACCAAAACCCTCATCAAGACAATTGTCACC  
           ******** ***   ** ******************************************* 

Gln 
A-1    121:AGGATCAATGACATCTCACACACGCAGTCCGTCTCCTCCAAACAGAGGGTCACTGGTTTG 180 
M-1       :AGGATCAATGACATCTCACACACGCAGTCCGTCTCCTCCAAACAGAGGGTCACTGGTTTG  
M-2       :AGGATCAATGACATCTCACACACG---TCCGTCTCCTCCAAACAGAGGGTCACTGGTTTG  
           ************************    ********************************* 
 
A-1    181:GACTTCATCCCTGGGCTCCACCCTCTCCTGAGTTTGTCCAAGATGGACCAGACATTGGCG 240 
M-1       :GACTTCATCCCTGGGCTCCACCCTCTCCTGAGTTTGTCCAAGATGGACCAGACATTGGCG  
M-2       :GACTTCATCCCTGGGCTCCACCCTCTCCTGAGTTTGTCCAAGATGGACCAGACATTGGCG  
           ************************************************************ 
 
A-1    241:ATCTACCAACAGATCCTCACCAGTCTGCCTTCCAGAAATGTGGTCCAAATATCCAATGAC 300 
M-1       :ATCTACCAACAGATCCTCACCAGTCTGCCTTCCAGAAATGTGGTCCAAATATCCAATGAC  
M-2       :ATCTACCAACAGATCCTCACCAGTCTGCCTTCCAGAAATGTGGTCCAAATATCCAATGAC  
           ************************************************************ 
 
A-1    301:CTGGAGAACCTCCGGGACCTTCTCCACCTGCTGGCCGCCTCCAAGAGCTGCCCCTTGCCG 360 
M-1       :CTGGAGAACCTCCGGGACCTTCTCCACCTGCTGGCCGCCTCCAAGAGCTGCCCCTTGCCG  
M-2       :CTGGAGAACCTCCGGGACCTTCTCCACCTGCTGGCCGCCTCCAAGAGCTGCCCCTTGCCG  
           ************************************************************ 

      
 GlyVal           Ala 
A-1    361:CAGGTCAGGGCCCTGGAGAGCTTGGAGAGCTTGGGTGTCGTCCTGGAAGCCTCCCTCTAC 420 
M-1        :CAGGTCAGGGCCCTGGAGAGCTTGGAGAGCTTGGGTGTCGTCCTGGAAGCCTCCCTCTAC  
M-2        :CAGGTCAGGGCCCTGGAGAGCTTGGAGAGCTTGGGCGTTGTCCTGGAAGCTTCCCTCTAC  
           *********************************** ** *********** ********* 
 
A-1    421:TCCACCGAGGTGGTGGCCCTGAGCCGGCTGCAGGGGTCACTACAGGACATGTTGCGGCAG 480 
M-1       :TCCACCGAGGTGGTGGCCCTGAGCCGGCTGCAGGGGTCACTACAGGACATGTTGCGGCAG  
M-2       :TCCACCGAGGTGGTGGCCCTGAGCCGGCTGCAGGGGTCACTACAGGACATGTTGCGGCAG  
           ************************************************************ 

    Pro        End 
A-1    481:CTGGACCTCAGTCCTGGGTGCTGA                                     504 
M-1       :CTGGACCTCAGTCCTGGGTGCTGA                                     
M-2       :CTGGACCTCAGTCCCGGGTGCTGA                                      
           ************** ********* 






